
  

Стажировки в лаборатории алгоритмической 
биологии

Проект:
QUAST: Quality Assessment Tool



  

Оценка качества

Качество сборки:

набор численных метрик и графиков

Актуальность:
● Разработка и отладка ассемблера 

● Оценка “надежности” ассемблера

● Сравнение ассемблеров между собой



  

Что есть

● Консольное приложение на Python с 
элементами Perl, Java, R

● На входе: сборки, референсный геном, 
дополнительная информация (например, 
гены)

● На выходе: отчеты, таблицы, графики, etc



Пример: Сравнение контигов



Пример: Графики длины сборки и 
количества генов от количества контигов



Пример: Сводная таблица



Что нужно

Техническая часть:
● web-service (Django),

● реализация новых метрик (Python),

● etc

Идеологическая часть:
● работа с мультихромосомными геномами,

● оценка качества при отсутствии референсного генома,

● etc 



Спасибо за внимание!

Вопросы?

http://bioinf.spbau.ru/int

alexei.gurevich@gmail.com

http://bioinf.spbau.ru/int
mailto:alexei.gurevich@gmail.com
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